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基于COI基因的入侵害虫番茄潜叶蛾遗传多样性分析 

马琳 1，李晓维 2 

（1.江苏省林业科学研究院  南京 211153； 2.浙江省农业科学院植物保护与微生物研究所  杭州 310021） 

摘要：【目的】番茄潜叶蛾是对番茄具有毁灭性危害的世界性入侵害虫，番茄潜叶蛾作为一种寄主广

泛的多食性小型害虫，其对气候的适应能力非常强，并在我国具有广阔的适生区域，潜在气候分布区覆盖

了我国西部、中部和东部的大部分地区。2017 年由新疆伊犁及云南地区入侵我国，随后在山西、陕西、甘

肃、宁夏等多个地区发现。为明确我国番茄潜叶蛾新疆、云南种群的遗传多样性及与世界其它种群的遗传

关系，本研究开展了基于线粒体 COI 基因的番茄潜叶蛾遗传多样性和系统发育分析研究。【方法】通过应

用线粒体 COI 基因作为分子标记，对我国新疆、云南的番茄潜叶蛾 2 个种群及世界各地种群的遗传多样

性进行分析，并构建番茄潜叶蛾种群的系统发育树。【结果】新疆、云南的番茄潜叶蛾地理种群共 55 条 C

OI 序列完全一致，不同种群间和种群内没有任何变异，为同一个单倍型。世界范围内番茄潜叶蛾种群遗

传多样性指数很低，仅存在 4 个单倍型。单倍型 H1 广泛分布，单倍型 H2 和 H3 仅在肯尼亚分布，单倍型

H4 仅在秘鲁分布。系统发育分析表明，世界范围内 18 个国家和地区的番茄潜叶蛾种群聚为 H1 一支，没

有产生与地区相关的分化。【结论】本研究明确了番茄潜叶蛾具有高度遗传同质性，我国的两个种群不存

在遗传变异，对制定防控策略具有指导意义。 
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