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摘  要:【目的】红脂大小蠹（Dendroctonus valens）及其共生真菌已在中国对松树造成严重危害。其

中的主要共生真菌 Leptographium procerum促进了害虫的侵袭和定居，从而加剧了对森林生态系统的威胁。

评估 D. valens 及其共生真菌在生态位和分布范围上的变化对害虫控制提供了宝贵的线索。【方法】我们进

行了 D. valens 的本土种群和入侵种群的生态位比较。接着，我们采用标准生态位模型以及多个小模型的

组合来预测 D. valens 和 L. procerum 在气候变化条件下的潜在分布，以识别虫害管理的重点区域。【结果】

 入侵种群的 D. valens 生态位在占据了原生生态位后显著扩张。我们预测 D. valens 的适宜地区主要分布

在北美东部和西部沿海地区，以及中国大陆的中部和东北部地区。在历史气候条件下，适宜地区与 L. pro

cerum 的重叠包括北美东部和中国大陆中部。随着未来气候变化，预测它们的潜在协同危害区域将向北移

动。【结论】D. valens 及其共生真菌的预测分布以及易受其协同危害的区域为制定应对这一关联的措施提

供了有力的指导。此外，我们的研究有助于理解如何应用生物地理学方法来估计在未来气候变化背景下害

虫-病原相互作用对森林的潜在风险。 
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